Wieloosrodkowe rozprzestrzenianie Enterococcus faecium ST203,
opornego na wankomycyne i linezolid w polskich szpitalach
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Opornos¢ na glikopeptydy i linezolid nalezy do najgrozniejszych fenotypow u waznego
patogenu szpitalnego, Enterococcus faecium. W ciaggu ostatnich kilkudziesigciu lat doszto do
wytworzenia w populacji tego drobnoustroju specyficznego kompleksu klonalnego,
przystosowanego do warunkow panujagcych w szpitalach, a zwlaszcza cechujgcego sig
opornos$cig na szereg zwigzkow stosowanych w terapii.

Wezesniejsza analiza kolekcji 105 izolatow enterokokéw opornych na linezolid (60
E. faecium i 45 E. faecalis), pochodzacych z lat 2020-2022, poddanych sekwencjonowaniu
genomowemu z wykorzystaniem urzadzenia Miseq (Illumina) umozliwita m.in. ustalenie
typow sekwencyjnych (ST) izolatow. Stwierdzono, ze najczesciej wystepujacym u E. faecium
byt ST203 (22 izolaty, 36.7%) pochodzacy z 14 szpitali w 10 miastach. Grupe t¢ poddano
dalszej analizie z wykorzystaniem danych genomicznych.

Poza oporno$cia na linezolid, wszystkie izolaty o ST203 cechowata oporno$¢ na
wankomycyne/teikoplaning, ampicyline i ciprofloksacyng; 15 izolatéw miato fenotyp HLAR
(opornos¢ na aminoglikozydy wysokiego stopnia). Determinantg¢ opornosci na linezolid stanowity
mutacje w genach 23S rRNA. Opornos¢ na glikopeptydy byla uwarunkowana nabyciem genow
operonu vanA. Ustalenie kompletnej sekwencji genomu dla wybranego izolatu z grupy ST203
wykazato, ze geny te sg zlokalizowane na plazmidzie o wielkosci 47 995 bp, niosacego plazmidowe
geny replikacyjne repl, rep2 i rep7a, a poza genami operonu vanA takze gen opornosci na makrolidy
erm(B) oraz gen opornosci na chloramfenikol cat. Stopien pokrewienstwa izolatdow oceniono
uzywajac podejscia core-genome MLST (cgMLST), ktore wykazato bliskie spokrewnienie izolatow.
Poglebione analizy bazujace na danych pochodzacych z sekwencjonowania genomowego wskazuja na
wieloosrodkowe rozprzestrzenianie si¢ w polskich szpitalach epidemicznego szczepu E. faecium,

opornego na szereg istotnych lekéw, w tym na wankomycyne i linezolid.



